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1QEDEP_1

法"前两种方法是通过直接读取
>aF

序列而得

到不同分型!而
1EQDEP_1

则与
Q&11

法类似!也是先通过

1QE

扩增目的基因的方式!不同的是前者采用特异性的限制

性内切酶切割扩增产物!从而达到分型效果-

!#

.

"相对
Q&11

法而言!

EP_1

法由于酶切反应导致耗时较长!且由于限制性

酶切引物的设计限制了其在同一块凝胶上同时观察多个
â1

位点基因型的能力!因此限制了其在临床检测的广泛应用"而

Q&11

法的分型则是在
1QE

扩增过程中完成!因此能够弥补

这两点不足"

1QE

退火阶段的温度对于形成特定的
>aF

片

段十分重要!由于
1QEDQ&11

方法的
6

种引物存在于同一反

应体系中!因此!

6

种引物的退火引物必须十分接近!以便在同

一退火温度下进行反应"在本研究中所采用的
6

个基因的引

物!其退火温度介于
$:

!

77]

!符合反应条件!在设定温度下

能够使
>aF

片段顺利形成"

本研究发现!

1QE

产物中最长的片段与
>aF

的完整性有

一定关联!浓度较低或保存较长时间的样本其片段亮度较浓度

高%保存时间短的样本低!因此在未特殊设计阴阳性对照的条

件时!可以参照这一片段情况进行判读"

本研究通过
1QEDQ&11

的方法!与基因测序进行比对!确

定了采用成对引物体系对
?NE

途径
#

个关键蛋白基因的
6

个

â1

位点进行基因分型!得到的结果证实了
1QEDQ&11

方法

是切实可行的"然而!由于这种方法的引物条件较为苛刻!综

合反应体系成分较为复杂!且最终的判读依赖琼脂糖凝胶电泳

的条带!因此对于这种技术的进一步优化仍需继续进行"
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24(=BF â1DI(C2A

1QEDEP_1+(

U

*==('

0

2=2+4'5

U

<5'2C*C(-(=

0

C*C)5'4<2*D

A2-4*)*+(4*5-5)4<23('*24(=5'*

J

*-5)5=*325*=C

-

O

.

BP55A

Q<2L

!

%8!%

!

!#6

)

6

*+

%6!!D%6!:B

)收稿日期+

%8!$D!%D%%

!

修回日期+

%8!7D8#D8!

*

)上接第
%%%$

页*

-

:

.

(̂<*- ;

!

15'4(@(=S

!

(̀'(

J

5Y&

!

24(=B>*(

J

-5C4*+

U

2'D

)5'L(-+25)?a1(-Aa&D1'5?a1L2(C/'2L2-4C*-+<*=D

A'2-V*4<<2('4)(*=/'2I(C2A5-+5-

J

2-*4(=<2('4A2)2+4C

(-A+('A*5L

0

5

U

(4<*2C

-

O

.

BQ=*-?*5+<2L

!

%8!8

!

6#

)

!7

,

!9

*+

!%9:D!%:!B

-

"

.

Mt'LoCR

!

SYL2->

!

SYL2-?

!

24(=B̂2'/L aD42'L*-(=D

U

'5DI'(*--(4'*/'24*+

U

2

U

4*A2

)

a&D

U

'5D?a1

*

(-A<5L5D

+

0

C42*-2=232=C*-4

0U

2%A*(I24*+

U

(4*2-4CV*4<(C

0

L

U

45D

L(4*+=2)432-4'*+/=('A*(C45=*+A

0

C)/-+4*5-

-

O

.

B>*(I242C

'2C2('+<(-A+=*-*+(=

U

'(+4*+2

!

%8!8

!

:9

)

!

*+

$!D$7B

-

!8

.吴蓉洲!张松跃!夏天和!等
B

室间隔缺损患儿封堵术前后

血浆
a

末端
?

型利钠肽原和左心室
&2*

指数变化的意

义-

O

.

B

中华心血管杂志!

%8!!

!

#"

)

6

*+

#%$D#%:B

-

!!

.万继荣!何敏华!梁宇珊!等
B

轻度窒息新生儿动态心电图

及心肌酶变化的临床研究-

O

.

B

中国新生儿科杂志!

%8!6

!

%"

)

#

*+

!9!D!96B

-

!%

.徐孝华!黄国英!陈超!等
B

新生儿窒息后肺动脉高压对心

功能影响的研究-

O

.

B

中国实用儿科杂志!

%88:

!

%#

)

"

*+

779D77"B

-

!#

.

b22C+<2-Q

!

b(LL QX

!

;*4'53*+K

!

24(=BaD42'L*-(=

U

'5D?D4

0U

2-(4'*/'24*+

U

2

U

4*A2=232=C)5'A

0

-(L*+'*C@

C4'(4*)*+(4*5-5)

U

(4*2-4CV*4<(+/42+5'5-('

0

C

0

-A'5L2C

-

O

.

BQ*'+/=(4*5-

!

%886

!

!!8

)

%8

*+

#%87D#%!%B

-

!6

.苑文雯!王晗!耿伟!等
Ba

末端脑钠肽前体水平对预测窒

息新生儿心肌损害的价值探讨-

O

.

B

检验医学与临床!

%8!6

!

%%

)

%%

*+

#!!%D#!!#B

)收稿日期+

%8!$D!%D8:

!

修回日期+

%8!7D8%D%:

*

:%%%

重庆医学
%8!7

年
7

月第
6$

卷第
!7

期


